
 

個人簡介 

Full name: 黃有良                        

Address: No.376 Chung-Cheng Road, Tamsui, New Taipei City, 25158 
Taiwan.  
TEL : 886-2-26212111 Ext 306 
E-mail: ylhuang@mail.nvri.gov.tw 
 

經歷  

2022 至今    WOAH 豬瘟參考實驗室專家 

2020 至今    農業部獸醫研究所 副研究員 

2007 至 2020  農業部獸醫研究所 助理研究員 

 

專長：豬生產醫學、病毒學、免疫學 

     主要專注於豬隻病毒學之研究，從進入農業部獸醫研究所即從

事病性鑑定工作至今，具有豐富之豬隻疾病（如：CSF、PRRS、PED、

ASF、FMD 等疾病）診斷經驗且有接受多次的豬隻生產醫學隻訓練，

於家衛所期間多次結合豬隻疾病診斷結果與豬隻生產醫學進行現場

輔導之工作，具有現場輔導之經驗，研究方面，之前主要著重在研究

CSF、PRRS 與 PED 等疾病的致病機轉與疫苗開發，截至目前為止已

發表 20 篇以上豬隻病毒性疾病的相關論文。 
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