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本季分析病毒株為 2017 年 12 月 22 日由南投縣家畜疾病防治所採送主

動監測檢體所檢出之 2 場鴨源 H5N6 亞型低病原性禽流感病毒株(編號

17A0759與 17A0760)，此 2場為同一畜主，2株病毒 8段基因呈現 99.6~99.9

％相似度。兩場案例的 HA基因序列與 GenBank資料庫比對後，與 2005~2013

年臺灣鴨隻的 14株 H5N2亞型病毒株最相近，核苷酸相似度為 93~97％；而

與其餘地區之歐亞野鳥病毒群 HA 基因之核苷酸相似度均在 83％以下（圖

一），HA基因源自臺灣特有之低病原性禽流感病毒群，而非境外移入之禽流

感病毒。8段基因於 GenBank資料庫比對結果如表一。特別的是在 NA stalk

區域有 13個連續胺基酸的缺損（deletion），有文獻指出 NA stalk的缺損可能

增進病毒對陸禽之適應性，因而提高跨物種傳播之風險。 

 

(本季病毒核酸序列若有學者有研究參考需求，請逕向畜衛所洽取。) 

 



 

 
圖一、HA序列與 GenBank資料庫比對結果。 

 

 

表一、南投 H5N6低病原性禽流感病毒株 8段基因序列比對結果 

基因 17A0759 17A0760 

PB2 
A/duck/Hokkaido/10/2015(H3N6) 

（97.9％） 

A/duck/Hokkaido/10/2015(H3N6) 

（97.8％） 

PB1 
A/duck/Mongolia/709/2015(H10N7) 

（98.2％） 

A/duck/Mongolia/709/2015(H10N7) 

（98.2％） 

PA 
A/wild bird/Jiangxi/P419/2016(H6N8) 

（98.3％） 

A/wild bird/Jiangxi/P419/2016(H6N8) 

（98.1％） 

HA 
A/duck/Taiwan/11213/2013(H5N2) 

（97.0％） 

A/duck/Taiwan/11213/2013(H5N2) 

（97.0％） 

NP 
A/duck/Ganzhou/GZ5/2015(H4N6) 

（97.8％） 

A/duck/Ganzhou/GZ5/2015(H4N6) 

（97.8％） 

NA 
A/duck/Mongolia/127/2015(H4N6) 

（97.3％） 

A/duck/Mongolia/127/2015(H4N6) 

（97.1％） 

M 
A/duck/Hokkaido/W280/2014(H5N3) 

（98.2％） 

A/duck/Hokkaido/W280/2014(H5N3) 

（97.8％） 

NS 
A/chicken/Wuhan/WHJF/2014(H5N2) 

（98.4％） 

A/chicken/Wuhan/WHJF/2014(H5N2) 

（98.1％） 

 


