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摘要
台灣Taoyuan 2008和Yunlin 2010 和山羊痘疫苗株Kenya O-240全基因體序列解讀完成，Taoyuan 2008與Yunlin 2010相似性為99.8%，疫苗株Kenya O-240則與牛結節疹病毒相似性最接近為98.4%與山羊痘病毒（GPV）相似性較低為96.6%。山羊痘P32基因親緣關係，疫苗株Kenya O-240自成一群與山羊痘病毒株（GPV）之相似性為98.6-98.8%之間，另一群又可分成2個亞群，葉門株自成一群，台灣株、中國株與印度株則為同一亞群相似性99.7-100%。台灣2株與越南株、中國株QL Guizhou China、S2 Guangxi五者相似性為100%。
選取野外毒與疫苗毒發生核苷酸刪除的位置設計2組引子對，以PCR和巢式PCR產物大小來區分野外毒及疫苗毒型別，應用此2組引子PCR試驗，檢測施打羊痘疫苗後發生流產及衰弱仔羊樣本，野外毒檢出率為48.21%（27/56），疫苗毒為0%；若再進行巢式PCR野外毒檢出率增為62.5%（35/56），疫苗毒為1.79%（1/56）。
